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MỞ ĐẦU 

1. Đặt vấn đề 

Bình vôi có tên khoa học là Stephanta spp., họ Tiết dê (Menispermaceae), 

là một loài cây thân thảo dạng dây leo, phần rễ phát triển thành củ to, bám vào 

núi đá, có củ nặng tới hơn 40kg. Vỏ thân củ màu đen, xù xì giống như hòn đá. 

Củ còn được gọi là “củ một”, “củ mối trôn”, “ngải tượng”, “tử nhiên”… Cây 

Bình vôi thường ưa mọc ở những vùng có núi đá tại tỉnh Hà Giang, Tuyên 

Quang, Hòa Bình, Hà Tây (cũ) … Trong củ Bình vôi chứa một lượng chất 

alkaloid: L-tetrahydropalmatin (rotundin), stepharin, roemerin, cycleanin. 

Những hợp chất này được sử dụng phổ biến để điều chế các loại thuốc quý có 

tác dụng an thần, dưỡng huyết, thanh nhiệt, giải độc, giảm đau, sốt nóng, đau 

dạ dày, trị ho có đờm, hen suyễn, khó thở… Hiện nay, cây Bình vôi đang bị 

khai thác nhiều, số lượng cây Bình vôi tự nhiên ngày càng giảm mạnh. Bình 

vôi đã được ghi trong Sách đỏ Việt Nam (1996) với cấp đánh giá “sẽ nguy cấp” 

(V) và Danh mục Thực vật rừng quý hiếm (nhóm 2) của Nghị định số 

32/2006/NĐ - CP ngày 30/3/2006 của Chính phủ. 

Chi Bình vôi (Stephanta) có khoảng trên 45 loài, còn ở Việt Nam có từ 

14 đến 16 loài, trong đó một số loài như Bình vôi hoa đầu (Stephania 

cepharantha Hayata), Bình vôi tím (Stephania rotunada Lour), Thiên kim đằng 

(Stephania japonica Miers) đang được khai thác, và nhìn chung hàm lượng 

rotundin của các loài Bình vôi là thấp và rất thấp, tùy thuộc từng loài và điều 

kiện sinh thái. Do vậy, định hướng nghiên cứu nhằm tăng hàm lượng rotundin 

ở cây Bình vôi được quan tâm, trong đó xác định việc tăng cường biểu hiện 

enzyme chìa khóa tham gia trong quá trình chuyển hóa tổng hợp rutundin là rất 

quan trọng. Columbamine O-methyltransferase (CoOMT) mới được phát hiện 

là một enzyme chìa khóa trong chuỗi chuyển hóa tổng hợp rotundin ở cây thuộc 

bộ Mao lương, trong đó có cây Bình vôi [77]. Biểu hiện mạnh gen mã hóa 

enzyme CoOMT sẽ làm tăng các sản phẩm chuyển hóa thứ cấp và hàm lượng 


